
A	   
Linb-59       -NHPQQYCIDKLAETEESCIQHCRFSYYGFTNDKFQITKKHIEKFRDILLEFNAVPKSKK 
LolSOBPc      SNNPANYCIKKLAKTEEACIQHCKYRHYGFTNNNFKITKKHIENLRTVLLEFNAVPISQK 
Linb-28       -ESPVRKCVREKARTQLICMTQCKYNYYGFTDEDSNITEKHMENFRDVLVKYGAVPSSDQ 
LolSOBPb      -ESPQRKCLRELEGTQVNCITYCTYNHYGFTNKNYKITKKHIEKFRDILIEYKAIPLSDN 
LuloOBP       -EHPEEKCIRELARTDENCILHCTYSYYGFVDKNFRIAKKHVQKFKKILVTFDAVPKKEK 
LayS58        -ENPEEKCIRELARTDEVCILHCSYSYYGFTDENYRITKKHIETFRDVLISYNAVPGNEK 
LayS66        -EHPERKCIRELARTDEVCILHCSYSYYGFTDENYRITKKHIETFRDVLISYNAVPGNEK 
LolSOBPa      -ETPHQKCNREWGRTQEGCITHCTYKHYGFSDNNYRITKKHIEKLRDILIEYKAVPLSDK 
Linb-8        -GHPEKKCIQELGRTQESCITHCQYQHYGFTDENYRITKKHMEKFRDVLIEYKSVPLSDK 
Linb-7        -EHPEKKCIQELGKTQSSCILHCEYNHYGFTDENYRITKKHMEKFRDVLIEYRSVPLSDK 
                  
 
Linb-59       NQLFNHIKKCADKVNSLKSKDKSEKCMKILTYSRCVADGKTVSEHNYVTAIIAHDKRINV 
LolSOBPc      NQLYDHLKKCADKANALKPKTRREKCYKIITYSRCAYGGKVVSEHKYVKALIEHDKLINV 
Linb-28       AKIFDHIKACGQQANAKNPQNTEEKCKKLTKYYKCIVDNKTLTFSKYVQAVIKHDKTLNV 
LolSOBPb      SKITNHIKACAKKAKSKVSNTTEEKCEKLVEYYKCVVDGKTLSWNLYAKVIDKYDKTFNV 
LuloOBP       KKLLEHIEACADSANADQPQTKDEKCTKINKYYRCVVDGKILPWNSYADAIIKFDKTLNV 
LayS58        NKLFDHIKACADAANATKPKSHNDKCYKIIHYYRCVVDGKVLSWNSYAAAIIKYDKTKNV 
LayS66        NKLFDHIKACADAANATKPKSHNDKCYKIIHYYRCVVDGKILSWNSYAAAIIKYDKTKNV 
LolSOBPa      SKITGHIRACADRANAKKPKSTEDKCKKIIHYYRCVVDGKTLTWNRYAHAMIPYEKTFNL 
Linb-8        SKLFGHIRACGDKVNAKKPKSTQDKCMKIIEYYRCVVDGKLLTWNRYANAMIQYDKTINV 
Linb-7        SKLFGHIRACGDRANAKKPKSTEDKCQKINDYHRCIVDEKFLTFNRYYLAVNKYDKTINV 
              

B	  
PPTSP14       FEHPEAFCIKKH--KDTDFECILHCKFKYYNFVDDKYNIKDYHIRNLADFLINYNVVPANKRRNV  
PagSP02       -ATPAKKCREGD--LRKTEVCILHCEYSHYGFAGNNFKIDEKHTKKLTDILIQYGGVAKNKAKDI  
LolSOBPc      SNNPANYCIKKL--AKTEEACIQHCKYRHYGFTNNNFKITKKHIENLRTVLLEFNAVPISQKNQL  
Linb-59       -NHPQQYCIDKL--AETEESCIQHCRFSYYGFTNDKFQITKKHIEKFRDILLEFNAVPKSKKNQL  
Linb-28       -ESPVRKCVREK--ARTQLICMTQCKYNYYGFTDEDSNITEKHMENFRDVLVKYGAVPSSDQAKI  
LolSOBPb      -ESPQRKCLREL--EGTQVNCITYCTYNHYGFTNKNYKITKKHIEKFRDILIEYKAIPLSDNSKI  
LuloOBP       -EHPEEKCIREL--ARTDENCILHCTYSYYGFVDKNFRIAKKHVQKFKKILVTFDAVPKKEKKKL  
LayS58        -ENPEEKCIREL--ARTDEVCILHCSYSYYGFTDENYRITKKHIETFRDVLISYNAVPGNEKNKL  
LayS66        -EHPERKCIREL--ARTDEVCILHCSYSYYGFTDENYRITKKHIETFRDVLISYNAVPGNEKNKL 
LolSOBPa      -ETPHQKCNREW--GRTQEGCITHCTYKHYGFSDNNYRITKKHIEKLRDILIEYKAVPLSDKSKI  
Linb-8        -GHPEKKCIQEL--GRTQESCITHCQYQHYGFTDENYRITKKHMEKFRDVLIEYKSVPLSDKSKL  
Linb-7        -EHPEKKCIQEL--GKTQSSCILHCEYNHYGFTDENYRITKKHMEKFRDVLIEYRSVPLSDKSKL  
PduM99        -AHPFEKCKEDSKAGKFGEECILHCQYKIYGFTNKKYEISSYHIEKFYKVLSKGNIVQKNDKNKL  
PpeSP11       -EPPSKKCRSGL---VKDEECILHCEYKYYGFTDDNFELDSDLRGHFRTAMRKHGAIRIDQERQL  
PtSP18        -ERPSRKCRSGI---VKEEECILHCEYQYYGFTDNKFRLNADQRGNFRFAMMDYGAIGMDQEDQM  
PorMSP74      -ERPSRKCRSGL---VKEEECILHCEYKYYGFTDDKFELDADQRGDFRNAMRKYGAIRIDQERQL  
PorASP61      -ERPSRKCRSGL---VKEEECILHCEYKYYGFTDDKFELDADQRGDFRNAMRKYGAIRIDQERQL  
ParSP06       -ERPSQKCRREL---KTEEECILHCEYKHYRFTDDQFRLNADQRGDFRNIMRRYGAIRVDQESQL  
PabSP45       -ERPSQKCRREL---KKEEECILHCEYKHYHFTDDQFGLDSDQRGDFRNAMRRYGAITVNQERQL  
PsSP15        -ETPENKCIAKHRANNLKETCIPQCKYEYYGFVGPDYNITYQHIRTFSNTLIKYNAIDVSKKHEL  
PsSP11        -GNPSKKCREDYRAKKLDESCILHCEYKAYGFSNDKYDIKKKQIDKFVEVLINAKAVDSSNRTKL  
PPTSP12       -LNPSRKCRLDYKDKVISESCILHCEYKAYGFANDKYDIKRKQIDQFVDVLINGKAVASDKRQKL                                                
  
 
 
 
 
PPTSP14       EAHLKSCVTKSIK----KHRTPSCDSIFSYYTCISDE-KLIYFNDYDNAIRRYDQTLTVVTRKN  
PagSP02       RRHLRNCANEALARS-ALNKDQKCTRVIDYYRCAVKT-DLFSYTSYATAVIKYDKTINV-----  
LolSOBPc      YDHLKKCADKANALK-PKTRREKCYKIITYSRCAYGG-KVVSEHKYVKALIEHDKLINV-----   
Linb-59       FNHIKKCADKVNSLK-SKDKSEKCMKILTYSRCVADG-KTVSEHNYVTAIIAHDKRINV-----   
Linb-28       FDHIKACGQQANAKN-PQNTEEKCKKLTKYYKCIVDN-KTLTFSKYVQAVIKHDKTLNV-----  
LolSOBPb      TNHIKACAKKAKSKV-SNTTEEKCEKLVEYYKCVVDG-KTLSWNLYAKVIDKYDKTFNV-----   
LuloOBP       LEHIEACADSANADQ-PQTKDEKCTKINKYYRCVVDG-KILPWNSYADAIIKFDKTLNV-----   
LayS58        FDHIKACADAANATK-PKSHNDKCYKIIHYYRCVVDG-KVLSWNSYAAAIIKYDKTKNV----- 
LayS66        FDHIKACADAANATK-PKSHNDKCYKIIHYYRCVVDG-KILSWNSYAAAIIKYDKTKNV-----   
LolSOBPa      TGHIRACADRANAKK-PKSTEDKCKKIIHYYRCVVDG-KTLTWNRYAHAMIPYEKTFNL-----   



Linb-8        FGHIRACGDKVNAKK-PKSTQDKCMKIIEYYRCVVDG-KLLTWNRYANAMIQYDKTINV-----   
Linb-7        FGHIRACGDRANAKK-PKSTEDKCQKINDYHRCIVDE-KFLTFNRYYLAVNKYDKTINV-----   
PduM99        RKLLKDCADQAERDP----TSKDCRKINNYYRCIVNN-DLVSYNKYAEIIIAHDKTFNV-----   
PpeSP11       DKHLKKCAQEAK-------KSEKCRKIIQYYRCAVNN-KLFQYNAYAKAIIALDKTINV-----   
PtSP18        DEHLKKCANEAKKAP-VKSKSDKCRKIIQYYRCAVDN-KLFQYNAYAKAIIALDKTINV-----   
PorMSP74      DKHLKKCANEAKKAP-VKSKSDKCRKIIQYYRCAVDN-KLFQYNAYAKAIIALDKTINV-----   
PorASP61      DKHLKKCASEAKKAP-VKSKSDKCRKIIQYYRCAVDN-KLFQYNAYANAIIALDKTINV-----   
ParSP06       DKHLKKCANKVAKTP-ATSRKDKCRKISRYYHCAVDN-KLFKYNDYANAIIKYDKTINV-----   
PabSP45       DKHLQKCAKKVQKTP-AKTRSEKCIKITQYYRCAIDN-KLFRYNDYAQAIIKLDKSMNV----- 
PsSP15        RKLMQKCEKRVKNQARNDSHWLNCRTTIEYYRCIVAD-PMINYRKFDKAIIEYDKTINV-----   
PsSP11        DNLLRKCANQARSK---HSNSLNCYTTIDYYRCIVNDDSLINYRKFVGAIMAYDKTINI-----  
PPTSP12       ENLLRGCANKARDK---N-PKLGCHTSIDYYRCIVADQKLINYSKFVGAIIAYDKKINLN----                                    	   
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P. papatasi
P. duboscqi
P. ariasi
P. perniciosus
P. orientalis
P. tobbi
P. argentipes
P. arabicus
P. sergenti

B. olmeca
Lu. longipalpis
N. intermedia
Lu. ayacuchensis


